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N-glycosylation studies in infectious disease using high-
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ABSTRACT

Total Serum and IgG N-glycosylation was analyzed in this study in patients after Sars-CoV-2
infection and after mRNA vaccination in order to identify potential glycosylation-based alterations using
hydrophilic-interaction liquid chromatography with fluorescence detection. IgG antibodies were
purified from serum samples by protein G affinity chromatography followed by PNGase F digestion-
based deglycosylation. The released glycans were fluorescently derivatized by procainamide labeling
and purified by hydrophilic magnetic nanoparticles. Typical modifications in the serum N-glycome
following the SARS-CoV-2 infection, appeared as the increased level of sialylation and fucosylation. In
addition, an elevation of non-fucosylated and sialylated structures were observed as an affect of
vaccination. Increased sialylation and galactosylation of IgG was detected in both post-Covid 19 and
post-vaccinated patient groups. Notably, the elevated sialylation observed in post-COVID-19 patients
was further enhanced after vaccination, underscoring the critical role of sialylation.
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OSSZEFOGLALO

Ebben a kisérletben a teljes human szérum ¢és az IgG N-glikozilacidja keriilt elemzésre, a Sars-
CoV-2 fert6zésen atesett, valamint mRNS vakcinaval oltott betegek esetében, a glikozilacios szinten
bekdvetkezo eltérések feltarasa céljabol. A kisérletben modszertanilag a glikanokat (oligoszacharidokat)
hidrofil interakcion alapulé folyadékkromatografiaval valasztottuk el, fluoreszcensen detektaltuk, majd
tomegspektrométerben azonositottuk tomeg/toltésiik alapjan. Az IgG antitesteket a szérummintakbol
protein G affinitas kromatografiaval izolaltuk, majd PNGase F emésztéssel lehasitottuk a fehérjékrol a
cukor molekulakat. A felszabadul6 glikanok prokainamid jeldléssel fluoreszcensen derivatizalodtak,
majd a visszamarado szennyezOkt6l magneses nanorészecskékkel keriiltek tisztitasra. A SARS-CoV-2
fertézésen atesett mintak esetében a szérum N-glikom valtozasai kozott megfigyelhetd volt a szializacio
és fukozilacidé ndvekedése, valamint a vakcinacid hatasdra megnovekedett a nem-fukozilalt, de
szialsavas strukturak mennyisége. Mind a poszt-COVID, mind a vakcinalt betegcsoportokban fokozott
IgG szializaciot és galaktozilaciot tapasztaltunk. Kiemelendd, hogy a poszt-COVID betegekben
megfigyelt fokozott szializacid a vakcindciot kovetden tovabb novekedett, ami hangsilyozza a
szializacio jelentdségét a virusos betegségek esetében is.
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